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El COVID-19 es una enfermedad respiratoria de alto nivel de contagio causada por el SARS-
CoV-2. Los algoritmos predictivos permitirfan la identificacion de aquellas personas que
podrian ser admitidas a cuidados intensivos. En este trabajo se siguié una metodologia que
consiste en la seleccion de un conjunto de datos que luego serd procesado mediante el uso de
técnicas como One Hot Encoding, MICE y LASSO. Luego se desarrollaran y evaluaran los
modelos propuestos de Random Forest y Support Vector Machine mediante las métricas de
sensibilidad, especificidad y AUC. Los resultados indican que el modelo de Random Forest
obtiene un mejor rendimiento para la clasificacién de los pacientes que son admitidos a una
sala de cuidados intensivos.

CLASSIFICATION OF PATIENTS WITH COVID-19 PREDISPOSED
TO INTENSIVE CARE USING SVM AND RANDOM FOREST
TECHNIQUES

COVID-19 is a highly contagious respiratory disease caused by SARS-CoV-2. Predictive algo-
rithms would allow the identification of those who could be admitted to intensive care. In
this work, a methodology was followed that consists of selecting a data set, which will then
be processed through techniques such as One Hot Encoding, MICE, and LASSO. Then the
proposed Random Forest and Support Vector Machine models will be developed and evalua-
ted using sensitivity, specificity, and AUC metrics. The results indicate that the Random
Forest model obtains a better performance for the classification of patients who are admitted

to an intensive care ward.



RESUMEN. El COVID-19 es una enfermedad respiratoria de alto nivel de contagio causada por el SARS-CoV-2. Los algoritmos predictivos permitirian la identificacion de aquellas
personas que podrian ser admitidas a cuidados intensivos. En este trabajo se siguié una metodologia que consiste en la seleccion de un conjunto de datos que luego sera procesado
mediante el uso de técnicas como One Hot Encoding, MICE y LASSO. Luego se desarrollaran y evaluaran los modelos propuestos de Random Forest y Support Vector Machine mediante
las métricas de sensibilidad, especificidad y AUC. Los resultados indican que el modelo de Random Forest obtiene un mejor rendimiento para la clasificacion de los pacientes que son
admitidos a una sala de cuidados intensivos.
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Introduccion Metodologia

La enfermedad del COVID-19 pone a Se sigui6 una metodologia que empieza con la exploracién del conjunto de datos y la aplicacién de técnicas

prucba los sistemas de salud en todo el de preprocesamiento como One Hot Encoding y MICE.
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Para luego desarrollar los modelos de RF y SVM, los cuales serian posteriormente evaluados.

Dataset Preprocesamiento mo]i(]::los: Seleccion del modelo

Desarrollo de

Experimentacion
El conjunto de datos utilizado describia los resultados de pruebas de laboratorio tomadas al ingresar al hospital, ademas de informacion demografica de los
pacientes. Al aplicar LASSO se encontraron los atributos mas relevantes para el rendimiento de los modelos. Adicionalmente, se hizo una seleccion de

hiperparametros mediante grid search.
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Resultados
Luego del desarrollo se siguio con la parte experimental, en la que Random Forest En el caso de Support Vector Machine se observa que se tenia una

obtuvo una sensibilidad del 50 %, una especificidad del 95 % y un AUC del 90 %. sensibilidad del 17 %, especificidad del 99 % y un AUC del 90 %.
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